S5 Supplementary Table. Consistency between EA Suggestive Results and AA results.
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5 162023980 rs2431268

OR (EA)
431
3.45
2.81
2.76
4.93
2.50
7.07
3.08
3.08
3.08
3.08
3.07
2.99
3.07
2.76
3.34
3.57
2.81
2.80
2.83
2.64
2.68
2.66
0.39
2.67

P (EA)
8.55E-06
2.29E-08
1.51E-06
6.61E-06
6.87E-08
6.32E-06
2.26E-06
1.26E-06
1.28E-06
1.28E-06
1.28E-06
1.33E-06
1.35E-06
1.62E-06
7.72E-06
1.33E-07
2.21E-06
1.41E-06
1.55E-06
3.57E-06
5.98E-06
6.06E-06
7.36E-06
7.70E-06
7.76E-06

MAF (EA)
0.11
0.24
0.36
0.49
0.13
0.31
0.07
0.22
0.22
0.22
0.22
0.22
0.22
0.22
0.30
0.23
0.17
0.34
0.34
0.28
0.37
0.29
0.28
0.46
0.29

OR (AA)
0.52

0.66
1.08
0.46
0.15
0.03

0.52
0.90

0.71
0.94
0.99
1.23
1.25
1.69
0.38
0.66
1.18

P (AA)

0.31

0.35
0.85
0.19
0.10
0.22

0.36
0.79

0.59
0.87
0.98
0.70
0.59
0.26
0.12
0.35
0.68

MAF (AA)
0.14
<0.05
0.34
0.35
0.26
0.06
0.09
<0.05
<0.05
<0.05
<0.05
<0.05
<0.05
0.14
0.34
<0.05

Locus
AGAP11
BMP8A
BMP8A
COG6
DHS
ESR1
LOC105376154
MACF1
MACF1
MACF1
MACF1
MACF1
MACF1
MACF1
MACF1
PAPBC4

0.15 TGFB2

0.49
0.50
0.16
0.41
0.27
0.24
0.28
0.34



