Table S1 The amino acid sequences (A) and nucleotide sequences (B) of hemagglutination-negative strain in comparison to the corresponding regions of hemagglutination-positive strains. Full-length HN protein sequences of these viruses were aligned using the Clustal W program, version 1.83, with default settings.

A
	Strain
	Amino acid sequences (1-100)

	APMV-4/Swan goose/Qinghai/2016a
	ＭＥＧＳＲＤＮＬＴＶＤＤＥＬＫＴＴＷＲＬＡＹＲＶＶＳＬＬＬＭＶＳＡＬＶＩＳＩＶＩＬＴＲＤＮＳＱＳＩＩＴＡＩＫＱＳＳＤＡＤＳＫＷＱＴＧＩＥＧＫＩＴＳＩＭＴＤＴＬＤＴＲＮＡＡＬＬＨＩＰＬＱＬＮＴＬＥＡＮＬ

	APMV-4/Swan goose/Jilin/2014
	―――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――Ｎ――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Bean goose/Hubei/2015
	―――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――Ｎ――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Swan goose/Hubei02/2015
	―――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――Ｎ――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――



	Strain
	Amino acid sequences (101-200)

	APMV-4/Swan goose/Qinghai/2016a
	ＬＳＡＬＧＧＮＴＧＩＧＰＧＤＬＥＨＣＲＮＰＶＨＤＴＡＹＬＨＧＶＮＲＬＬＩＮＱＴＡＤＹＴＡＥＧＰＬＤＨＶＮＦＩＰＡＰＶＴＴＴＧＣＴＲＩＰＳＦＳＶＳＳＳＩＷＣＹＴＨＮＶＩＥＴＧＣＮＤＨＳＧＳＮＱＹＩＳＭＧ

	APMV-4/Swan goose/Jilin/2014
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Bean goose/Hubei/2015
	―――――――――――――――――――Ｙ――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Swan goose/Hubei02/2015
	―――――――――――――――――――Ｙ――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――



	Strain
	Amino acid sequences (201-300)

	APMV-4/Swan goose/Qinghai/2016a
	ＶＩＫＲＡＧＮＧＬＰＹＦＳＴＶＶＳＫＹＬＴＤＧＬＮＲＫＳＣＳＶＡＡＧＳＧＨＣＹＬＬＣＳＬＶＳＥＰＥＰＤＤＹＶＳＰＤＰＴＰＭＲＬＧＶＬＴＷＤＧＳＹＴＥＱＶＶＰＥＲＩＦＫＮＩＷＳＡＮＹＰＧＶＧＳＧＡＩＶＧ

	APMV-4/Swan goose/Jilin/2014
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Bean goose/Hubei/2015
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Swan goose/Hubei02/2015
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――



	Strain
	Amino acid sequences (301-400)

	APMV-4/Swan goose/Qinghai/2016a
	ＮＫＶＬＦＰＦＹＧＧＶＲＮＧＳＴＰＥＶＶＮＲＧＲＹＹＹＩＱＤＰＮＤＹＣＰＤＰＬＱＤＱＩＬＲＡＥＱＳＹＹＰＴＲＦＧＲＲＭＶＭＱＧＶＬＡＣＰＶＳＮＮＳＴＶＡＳＱＣＱＳＹＹＦＮＮＳＬＧＦＩＧＡＥＳＲＩＹＹＬ

	APMV-4/Swan goose/Jilin/2014
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――Ｉ―――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Bean goose/Hubei/2015
	―――――――――――――――――――Ｍ――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Swan goose/Hubei02/2015
	―――――――――――――――――――Ｍ――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――



	Strain
	Amino acid sequences (401-500)

	APMV-4/Swan goose/Qinghai/2016a
	ＮＧＮＩＹＬＹＱＲＳＳＳＷＷＰＨＰＱＩＹＬＬＤＳＲＩＡＳＰＧＴＱＮＩＤＳＧＶＮＬＫＭＬＮＶＴＶＩＴＲＰＳＳＧＦＣＮＳＱＳＲＣＰＮＤＣＬＦＧＶＹＳＤＩＷＰＬＳＬＴＳＤＳＩＦＡＦＴＭＹＬＱＧＫＴＴＲＩＤＰ

	APMV-4/Swan goose/Jilin/2014
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Bean goose/Hubei/2015
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Swan goose/Hubei02/2015
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――



	Strain
	Amino acid sequences (501-566)

	APMV-4/Swan goose/Qinghai/2016a
	ＡＷＡＬＦＳＮＨＡＩＧＨＥＡＲＬＦＮＫＥＶＳＡＡＹＳＴＴＴＣＦＳＤＴＩＱＮＱＶＹＣＬＳＩＬＥＶＲＳＥＬＬＧＡＦＫＩＶＰＦＬＹＲＶＬ＊

	APMV-4/Swan goose/Jilin/2014
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Bean goose/Hubei/2015
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――

	APMV-4/Swan goose/Hubei02/2015
	――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――――


B
	Strain
	Nucleotide sequences

	APMV-4/Swan goose/Qinghai/2016a
	1-161 A 163-357 AAC 361-957 G 959-1122 GTG 1126-1698

	APMV-4/Swan goose/Jilin/2014
	1-161 C 163-357 AAC 361-957 G 959-1122 ATT 1126-1698

	APMV-4/Bean goose/Hubei/2015
	1-161 C 163-357 TAT 361-957 A 959-1122 GTG 1126-1698

	APMV-4/Swan goose/Hubei02/2015
	1-161 C 163-357 TAT 361-957 A 959-1122 GTG 1126-1698


a This strain shows negative hemagglutination
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